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F O R M A T O  E U R O P E O  

P E R  I L  C U R R I C U L U M  

V I T A E  

INFORMAZIONI PERSONALI 

Nome 

Indirizzo 

Telefono 

Fax 

E-mail

BALDASSARE PORTOLANO 

 

Nazionalità 

Data di nascita 

ESPERIENZA LAVORATIVA 

• Date (da – a)
• Nome e indirizzo del datore di lavoro

• Tipo di azienda o settore
• Tipo di impiego

• Principali mansioni e responsabilità

• Date (da – a)
• Nome e indirizzo del datore di lavoro

• Tipo di azienda o settore
• Tipo di impiego

• Principali mansioni e responsabilità

Italiana 

 1990-1993 
Università degli Studi di Palermo – Ex Istituto di Zootecnica Generale, Viale delle Scienze, 
90128 Palermo 
Università pubblica 
Tecnico Laureato 
Direttore responsabile degli stabulari 

 1993-2002 
Università degli Studi di Palermo – Ex Istituto di Zootecnica Generale, Viale delle Scienze, 
90128 Palermo 
Università Pubblica 
Ricercatore SSD AGR/17 – Zootecnica Generale e Miglioramento Genetico 
Attività di ricerca e docenza 

• Date (da – a)  2002-2016 

• Nome e indirizzo del datore di
lavoro 

Università degli Studi di Palermo – Dipartimento di Scienze Agrarie Alimentari e Forestali, Viale 
delle Scienze, 90128 Palermo 

• Tipo di azienda o settore Università Pubblica 

• Tipo di impiego Professore Associato SSD AGR/17 – Zootecnica Generale e Miglioramento Genetico 

• Principali mansioni e responsabilità Docenza e Ricerca 

• Date (da – a) 2010 -2011 

• Nome e indirizzo del datore di
lavoro 

Università degli Studi di Palermo – Dipartimento di Scienze Agrarie Alimentari e Forestali, Viale 
delle Scienze, 90128 Palermo 

• Tipo di azienda o settore Università Pubblica 

• Tipo di impiego Professore Associato SSD AGR/17 – Zootecnica Generale e Miglioramento Genetico 

• Principali mansioni e responsabilità Componente del “Gruppo di lavoro sulla Biodiversità Agricola” del “Comitato Permanente 
Risorse Genetiche” del Ministero delle Politiche Agricole, Alimentari e Forestali 

• Date (dal – a) 19 settembre 2016 – 30 novembre 2021 

mailto:baldassare.portolano@unipa.it
Baldassare Portolano
Highlight
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• Nome e indirizzo del datore di
lavoro 

• Tipo di azienda o settore

• Tipo di impiego

• Principali mansioni e responsabilità

• Date (dal – a)
• Nome e indirizzo del datore di

lavoro 

• Tipo di azienda o settore

• Tipo di impiego

• Principali mansioni e responsabilità

• Date (dal – a)

• Nome e indirizzo del datore di
lavoro 

• Tipo di azienda o settore
• Tipo di impiego

• Principali mansioni e responsabilità

Date (dal – a) 
• Tipo di azienda o settore

• Tipo di impiego
• Principali mansioni e responsabilità

ISTRUZIONE E FORMAZIONE 

• Date (da – a)

• Nome e tipo di istituto di istruzione
o formazione

Università degli Studi di Palermo – Dipartimento di Scienze Agrarie Alimentari e Forestali, Viale 
delle Scienze, 90128 Palermo 

Università Pubblica 

Professore Ordinario SSD AGR/17 – Zootecnica Generale e Miglioramento Genetico 

Delegato dalla direzione alle attività di ricerca del Dipartimento di Scienze Agrarie Alimentari e 
Forestali 

21 luglio 2016 a oggi 

Università degli Studi di Palermo – Dipartimento di Scienze Agrarie Alimentari e Forestali, Viale 
delle Scienze, 90128 Palermo 

Università Pubblica 

Professore Ordinario SSD AGR/17 – Zootecnica Generale e Miglioramento Genetico 

Docenza e Ricerca 

01 giugno 2017 - oggi 

Università degli Studi di Palermo – Dipartimento di Scienze Agrarie Alimentari e Forestali, Viale 
delle Scienze, 90128 Palermo 

Università Pubblica 
Professore Ordinario SSD AGR/17 – Zootecnica Generale e Miglioramento Genetico 

con nota prot. n. 41160/2017 è stato designato per l’Università degli Studi di Palermo 
componente del “Gruppo di Lavoro Tematico permanente della Strategia Regionale 
dell’Innovazione per la Specializzazione Intelligente” ambito “Agroalimentare”. Tale incarico è 
stato rinnovato con nota prot. N. 62200 del 15/06/2021 a firma del M.co Rettore 
25 gennaio 2024 – oggi 

Università Pubblica 
Professore Ordinario SSD AGR/17 – Zootecnica e Miglioramento Genetico 
Direttore Vicario del Dipartimento SAAF – D.D- n. 586 del 25/01/2024 comunicazione prot. N. 
11567/2024  

19 marzo 1986 

Laurea in Scienze e Tecnologie Agrarie 

• Principali materie, competenze ed
esperienze professionali oggetto

dello studio 

• Zootecnica Generale, Miglioramento Genetico degli Animali in produzione Zootecnica,
Statistica e Bioinformatica;

• Ha partecipato a diversi convegni nazionali o internazionali e l'attività scientifica è
documentata da contributi pubblicati tra lavori a stampa, comunicazioni a convegni scientifici
nazionali ed internazionali e brevetti;

• Referee ad hoc di diverse riviste internazionali di settore (Animal, Journal of Dairy Research,
Livestock Science, Small Ruminant Research ed Italian Journal of Animal Science);

• È socio dell'Associazione per la Scienza e le Produzioni Animali (ASPA);

• Ha svolto e svolge attività di ricerca nel campo della genetica, genomica e miglioramento
genetico degli animali in produzione zootecnica occupandosi soprattutto delle specie bovina,
ovina e caprina. Le tematiche affrontate sono inerenti:

• La selezione ed il miglioramento genetico nei grandi e piccoli ruminanti;
• La caratterizzazione e studio della struttura genetica delle razze e popolazioni autoctone

bovine, ovine e caprine siciliane;

• La salvaguardia e valorizzazione delle risorse genetiche animali siciliane mediante
applicazioni genomiche per la tracciabilità e autenticazione delle produzioni lattiero
casearie;

• Il controllo genetico delle principali patologie di interesse zoo-economico negli ovini da
latte.
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MADRELINGUA ITALIANO 

ALTRE LINGUA 
INGLESE 

• Capacità di lettura Buono 
• Capacità di scrittura Buono 

• Capacità di espressione orale Buono 

ATTIVITÀ DI COORDINAMENTO DI 

PROGETTI DI RICERCA 

COMUNITARI, NAZIONALI E

REGIONALI 

- Dal 2011 al 2014 è stato coordinatore del progetto finanziato sulla Misura 124, PSR Sicilia 2007-
2013 dal titolo “Riqualificazione delle imprese del settore lattiero-caseario tramite applicazioni
biomolecolari e bioinformatiche di tracciabilità e rintracciabilità dei prodotti per la sicurezza
alimentare e la creazione di una filiera tipica della razza caprina Girgentana”;

- Dal 2012 al 2015 è stato coordinatore del progetto finanziato dal Programma Operativo
Nazionale R&C 2007-2013, PON01_02249 dal titolo “Applicazioni di biotecnologie molecolari e
microrganismi protecnologici per la caratterizzazione e la valorizzazione delle filiere lattiero-
casearia e prodotti da forno di produzioni tipiche”;

- Dal 2012 al 2015 ha partecipato nella qualità di responsabile di Unità Operativa al progetto
finanziato dal Programma Operativo Nazionale R&C 2007-2013, PONa3_00053 Pl.A.S.S.
“Platform for Agrofood Science and Safety” in collaborazione con l’Università degli Studi di
Foggia e il Centro Ricerche in Agricoltura;

- Dal 2012 al 2015 è stato coordinatore del progetto finanziato dal Programma Operativo
Nazionale R&C 2007-2013, PON02_00451_3133441 dal titolo “Valorizzazione delle produzioni
lattiero-casearie siciliane, mediante applicazioni biomolecolari, chimiche e nutrigenomiche”;

- Dal 2013 al 2015 è stato coordinatore del progetto finanziato sul PO-FESR 2007-2013 Regione
Sicilia Misura 4.1.1.2 dal titolo “Applicazioni biotecnologiche e bioinformatiche per la tracciabilità
delle produzioni carnee siciliane” in collaborazione con l’azienda – Compunet srl CT;

- Dal 2014 al 2015 è stato Responsabile Scientifico, per l’Università degli Studi di Palermo, del
progetto finanziato dal Programma Operativo FESR Regione Siciliana 2007-2013 Asse 4 Linea
di intervento 4.1.2.A – operazioni di tipo a) dell’Assessorato Regionale delle Attività Produttive
dal titolo “Centro per l’innovazione dei sistemi di qualità, tracciabilità e certificazione
dell’Agroalimentare”.

- Dal 2017 al 2020 è stato Responsabile Scientifico di U.O. del progetto finanziato dal Programma 
Operativo Nazionale I&C 2014-2020 - Bando "HORIZON2020" D.M. 1° giugno 2016 e D.D. 4
agosto 2016 – Ministero per lo Sviluppo Economico dal titolo “Approccio integrato per lo sviluppo 
di prodotti innovativi nei settori trainanti del comparto agroalimentare siciliano”;

- Da maggio 2019 a dicembre 2026 è stato Responsabile scientifico di U.O. del progetto
Finanziato dal MiPAAF PSRN Sotto Misura 16.2 dal titolo” Livestock Environment OpenData –
Piattaforma openData per la Zootecnia”;

- Dal luglio 2021 è Responsabile Unico del Procedimento – verbale n. 10 del Consiglio di
Dipartimento del 23/07/2020, del progetto di ricerca dal titolo: “Conservazione delle risorse
animali locali” a valere sul Programma di Sviluppo Rurale Sicilia 2014-2020, Misura 10 -
Pagamenti agro-climatico-ambientali, Sottomisura 10.2 - sostegno per la conservazione, l’uso e
lo sviluppo sostenibili delle risorse genetiche in agricoltura, Operazione 10.2.b - Conservazione
delle risorse genetiche animali in agricoltura, approvato e finanziato con D.D.S. n. 2813 del
26/07/2021;

- Da gennaio 2024 è Responsabile Scientifico del’U.O. dell’Università degli Studi di Palermo –
Capofila l’Associazione Italiana Allevatori - del progetto finanziato dal MASAF dal titolo
“Continuità operativa ed innovazione della banca dati LEO-LEO.Prosecuzione”, con Decreto di
concessione del contributo N. 38042 del 25 gennaio 2024 (art. 31 del D.L. 75/2023 convertito
con modificazioni dalla L. 10 agosto 2023, n. 112)

ATTIVITÀ SCIENTIFICA L’attività scientifica svolta, alla data del 21/06/2024, è documentata da n. 264 lavori a stampa di 
cui n. 133 articoli su rivista, n. 1 Contributi in volumi, n. 68 contributi in atti di convegni, n. 56 
Abstract in atti di convegni, n. 3 poster, n. 1 Monografia, n. 1 Curatela e n. 1 brevetto.  
Parametri di valutazione Scopus e WEB of Science alla data del 21/06/2024: 

Parametro Scopus Web of Science 

Documenti n. 114 121 
h-index 29 (27) 27 (27) 

Totale citazioni 2470 (2212) 2289 (2026) 
Citing Article 1710 1570 (1482) 
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Con Decreto Direttoriale n. 1211/2023, articolo 6, comma 3, è stato inserito nella lista degli 
aspiranti commissari sorteggiabili per l’Abilitazione Scientifica Nazionale 2023 

CAPACITÀ E COMPETENZE

TECNICHE
Con computer, attrezzature specifiche, 

macchinari, ecc. 

ANALISI STATISTICA E BIOINFORMATICA SU DATI GENOMICI MEDIANTE SPECIFICI SOFTWARE (SAS 

SYSTEM, R) 

ATTIVITÀ DIDATTICA 
Competenze non precedentemente 

indicate. 

Nel 1999 presso la Facoltà di Agraria dell’Università degli Studi di Palermo ha insegnato 
“Miglioramento Genetico degli Animali in produzione Zootecnica” nel corso di Laurea 
quinquennale in Scienze Agrarie Indirizzo “Valorizzazione e Difesa delle risorse Agrarie e 
Ambientali”. L’incarico è stato confermato anche per gli accademici 2000-2001 e 2001-2002; 
Nell’Accademico 2001, presso la Facoltà di Medicina Veterinaria dell’Università degli Studi di 
Messina, è stato docente di “Miglioramento Genetico degli Animali in Produzione Zootecnica” nel 
corso di Laurea Specialistica in Medicina Veterinaria, “Miglioramento Genetico degli Animali in 
Produzione Zootecnica” nel Corso di Laurea in Medicina Veterinaria (DPR 05/06/1995) Modulo 
Professionalizzante: Tecnologia e Patologia degli animali da reddito  e di “Zootecnica Generale” 
nel corso di Laurea Specialistica in Medicina Veterinaria (Classe 47S). lo stesso incarico è stato 
confermato per gli anni accademici 2002-2003, 2003-2004 e 2004-2005; 
Dall’Anno Accademico 2005-2006 fino all’Anno Accademico 2009-2010 è stato docente di 
“Principi di Zootecnica” presso la Facoltà di Agraria dell’Università degli Studi di Palermo, nel 
Corso di Laurea Agricoltura Biologica. 
Dal 2010 è componente del collegio dei docenti del Dottorato di ricerca in Scienze Agrarie 
Ambientali e Forestali di cui attualmente è tutor n. 1 dottoranda del XXX Ciclo: in tale periodo è 
stato tutor di n. 4 dottorandi di ricerca di cui n. 2 del XXIV ciclo che hanno conseguito il titolo nel 
2014 e n. 2 del XXV ciclo che hanno conseguito il titolo nel 2015;  
Dal 2011 al 2012 è stato componente del collegio dei docenti del Dottorato di Ricerca in Scienze 
e Tecnologie Agrarie, Alimentari e Ambientali presso l’Università Mediterranea di Reggio Calabria 
ed è stato tutor di n. 2 dottorandi di ricerca del XXVI ciclo che hanno conseguito il titolo nel 2014; 
Dal 2017 al 2020 è stato componente del collegio dei docenti del dottorato di ricerca in “Scienze 
Agrarie Alimentari e Forestali”;  
Dal 2020 è componente del collegio dei docenti del Dottorato di ricerca internazionale in 
”Biodiversity in Agriculture and Forestry”; 
Nel 2012 ha conseguito l’Abilitazione Scientifica Nazionale alla I fascia nel Settore Concorsuale 
07/G1 SSD AGR/17; 
Dall’Anno Accademico 2013-2014 ad oggi è docente di “Zootecnica Generale” nel corso di Laurea 
in Scienze e Tecnologie Agrarie e di “Miglioramento Genetico degli Animali” nel corso di Laurea 
in Biotecnologie; 
Dall’Anno Accademico 2016-2017 è docente di “Miglioramento Genetico degli Animali” nel Corso 
di Laurea Specialistica Imprenditorialità e Qualità per il Sistema Agroalimentare (LM-69); 
Dal 1° ottobre 2016 è stato nominato, con D.R. 3046/16, Professore Ordinario per il SSD AGR/17; 
Negli ultimi cinque anni è stato relatore di n. 11 tesi di laurea triennali e/o magistrali nel settore 
della genetica, genomica e miglioramento genetico. 

Palermo 05/07/2024
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ATTIVITÀ DI RICERCA: ELENCO

DELLE PUBBLICAZIONI PIÙ 

SIGNIFICATIVE

1. Chessari G., Criscione A., Marletta D., Crepaldi P., Portolano B., Manunza A., Cesarani A.,
Biscarini F., Mastrangelo S. (2024) Characterization of heterozygosity-rich regions in Italian
and worldwide goat breeds Scientific Reports, 14 (1), art. no. 3, https://doi.10.1038/s41598-
023-49125-x

2. Tolone, M., Sardina M.T., Criscione A., Lasagna, E., Senczuk G. Rizzuto I., Riggio S.,
Moscarelli A., Macaluso, V., Di Gerlando R., Cassandro M., Portolano B. (2024) High-density
single nucleotide polymorphism markers reveal the population structure of 2 local chicken
genetic resources, Poultry Science, 2023, 102(7), 102692, https//doi
10.1016/j.psj.2023.102692;

3. 
4. Tolone M., Mastrangelo S., Scatassa M.L., Sardina M.T., Riggio S., Moscarelli A., Sutera

A.M., Portolano B., Negrini R. (2023) A First Investigation into the Use of Differential Somatic
Cell Count as a Predictor of Udder Health in Sheep, Scientific Report, 14 (1), art. no. 3,
https://doi. 10.1038/s41598-023-49125-x;

5. Cesarani A., Mastrangelo S., Congiu M., Portolano B., Gaspa G., Tolone M., Macciotta
N.P.P. (2023) Relationship between inbreeding and milk production traits in two Italian dairy
sheep breeds Journal of Animal Breeding and Genetics, 140 (1), pp. 28 - 38,
https://doi.org/10.1111/jbg.12741;

6. Chessari G., Criscione A., Tolone M., Zumbo A., Riggio S., Rizzuto I., Moscarelli A.,
Macaluso V., Portolano B., Sardina M.T. (2023) Genome wide analyses reveal the
population distinctiveness of the ‘Nera del Mela’ sheep Italian Journal of Animal Science, 22
(1), pp. 548 - 559, https://doi.org/10.1080/1828051X.2023.2216724;

7. Falchi L., Cesarani A., Mastrangelo S., Senczuk G., Portolano B., Pilla F., Macciotta
N.P.P.(2023) Analysis of runs of homozygosity of cattle living in different climate zones,
Journal of Animal Science, 101, art. no. skad061, https://doi.10.1093/jas/skad061;

8. Mohammadi H., Khfarahani A.H., Moradi M.H., Mastrangelo S., Di Gerlando R., Sardina
M.T., Scatassa L., Portolano B., Tolone M., (2022) Weighted Single-Step Genome-Wide
Association Study Uncovers Known and Novel Candidate Genomic Regions for Milk
Production Traits and Somatic Cell Score in Valle del Belice Dairy Sheep, Animals, 2022,
12(9), 115,5 https://doi. 10.3390/ani12091155 ;

9. Ben-Jemaa, S., Senczuk, G., Ciani, E., Ciampolini, R., Catillo, G., Boussaha, M., Pilla, F.,
Portolano, B., & Mastrangelo, S. (2021). Genome-Wide Analysis Reveals Selection
Signatures Involved in Meat Traits and Local Adaptation in Semi-Feral Maremmana Cattle.
Frontiers in Genetics, 12. https://doi.org/10.3389/fgene.2021.675569;

10. Mastrangelo, S., Di Gerlando, R., Sardina, M. T., Sutera, A. M., Moscarelli, A., Tolone, M.,
Cortellari, M., Marletta, D., Crepaldi, P., & Portolano, B. (2021). Genome-wide patterns of
homozygosity reveal the conservation status in five italian goat populations. Animals, 11(6).
https://doi.org/10.3390/ani11061510;

11. Moscarelli, A., Sardina, M. T., Cassandro, M., Ciani, E., Pilla, F., Senczuk, G., Portolano,

B., & Mastrangelo, S. (2021). Genome-wide assessment of diversity and differentiation
between original and modern Brown cattle populations. Animal Genetics, 52(1), 21–31.
https://doi.org/10.1111/age.13019;

12. Senczuk, G., Mastrangelo, S., Ajmone-Marsan, P., Becskei, Z., Colangelo, P., Colli, L.,
Ferretti, L., Karsli, T., Lancioni, H., Lasagna, E., Ciani, E., & Pilla, F. (2021). On the origin
and diversification of Podolian cattle breeds: testing scenarios of European colonization using 
genome-wide SNP data. Genetics Selection Evolution, 53(1).
https://doi.org/10.1186/s12711-021-00639-w;

13. Sutera, A. M., Moscarelli, A., Mastrangelo, S., Sardina, M. T., Di Gerlando, R., Portolano,

B., & Tolone, M. (2021). Genome-Wide Association Study Identifies New Candidate Markers
for Somatic Cells Score in a Local Dairy Sheep. Frontiers in Genetics, 12.
https://doi.org/10.3389/fgene.2021.643531;

14. Sutera, A. M., Tolone, M., Mastrangelo, S., Di Gerlando, R., Sardina, M. T., Portolano, B.,
Pong-Wong, R., & Riggio, V. (2021). Detection of genomic regions underlying milk production 
traits in Valle del Belice dairy sheep using regional heritability mapping. Journal of Animal
Breeding and Genetics, 138(5), 552–561. https://doi.org/10.1111/jbg.12552;

15. Alabiso, M., Maniaci, G., Giosuè, C., Gaglio, R., Francesca, N., Di Grigoli, A., Portolano, B.,
& Bonanno, A. (2020). Effect of muscle type and animal category on fatty acid composition
of bresaola made from meat of Cinisara cattle: preliminary investigation . In CYTA - Journal
of Food (Vol. 18, Issue 1, pp. 734–741). https://doi.org/10.1080/19476337.2020.1842503;

16. Bertolini, F., Schiavo, G., Bovo, S., Sardina, M. T., Mastrangelo, S., Dall’Olio, S., Portolano,

B., & Fontanesi, L. (2020). Comparative selection signature analyses identify genomic
footprints in Reggiana cattle, the traditional breed of the Parmigiano-Reggiano cheese
production system. Animal, 14(5), 921–932. https://doi.org/10.1017/S1751731119003318;

http://dx.doi.org/10.1038/s41598-023-49125-x
http://dx.doi.org/10.1038/s41598-023-49125-x
https://doi.org/10.1111/jbg.12741
https://doi.org/10.1080/1828051X.2023.2216724
https://doi.10.1093/jas/skad061
https://doi.org/10.3389/fgene.2021.675569
https://doi.org/10.3390/ani11061510
https://doi.org/10.1111/age.13019
https://doi.org/10.1186/s12711-021-00639-w
https://doi.org/10.3389/fgene.2021.643531
https://doi.org/10.1111/jbg.12552
https://doi.org/10.1080/19476337.2020.1842503
https://doi.org/10.1017/S1751731119003318
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17. D’Alessandro, E., Sottile, G., Sardina, M. T., Criscione, A., Bordonaro, S., Sutera, A. M.,
Zumbo, A., Portolano, B., & Mastrangelo, S. (2020). Genome-wide analyses reveal the
regions involved in the phenotypic diversity in Sicilian pigs. Animal Genetics, 51(1), 101–105.
https://doi.org/10.1111/age.12887;

18. Di Gerlando, R., Mastrangelo, S., Moscarelli, A., Tolone, M., Sutera, A. M., Portolano, B., &
Sardina, M. T. (2020). Genomic structural diversity in local goats: Analysis of copy-number
variations. Animals, 10(6), 1–12. https://doi.org/10.3390/ani10061040;

19. Maniaci, G., Alabiso, M., Francesca, N., Giosuè, C., Di Grigoli, A., Corona, O., Cardamone,
C., Graci, G., Portolano, B., & Bonanno, A. (2020). Bresaola made from Cinisara cattle:
effect of muscle type and animal category on physicochemical and sensory traits . In CYTA
- Journal of Food (Vol. 18, Issue 1, pp. 383–391).
https://doi.org/10.1080/19476337.2020.1762746;

20. Mastrangelo, S., Cendron, F., Sottile, G., Niero, G., Portolano, B., Biscarini, F., &
Cassandro, M. (2020). Genome-wide analyses identifies known and new markers
responsible of chicken plumage color. Animals, 10(3). https://doi.org/10.3390/ani10030493;

21. Mastrangelo, S., Tolone, M., Ben Jemaa, S., Sottile, G., Di Gerlando, R., Cortés, O.,
Senczuk, G., Portolano, B., Pilla, F., & Ciani, E. (2020). Refining the genetic structure and
relationships of European cattle breeds through meta-analysis of worldwide genomic SNP
data, focusing on Italian cattle. Scientific Reports, 10(1). https://doi.org/10.1038/s41598-020-
71375-2;

22. Senczuk G., Mastrangelo S., Ciani E., Battaglini L., Cendron F., Ciampolini R., Crepaldi P.,
Mantovani R., Bongioni G., Pagnacco G., Portolano B., Rossoni A. Pilla F., Cassandro M.
(2020). The genetic heritage of Alpine local cattle breeds using genomic SNP data. Genetics
Selection Evolution, 52(1). https://doi.org/10.1186/s12711-020-00559-1;

23. Di Gerlando, R., Mastrangelo, S., Sardina, M. T., Ragatzu, M., Spaterna, A., Portolano, B.,
Biscarini, F., & Ciampolini, R. (2019). A genome-wide detection of copy number variations
using SNP genotyping arrays in braque français type pyrénées dogs. Animals, 9(3).
https://doi.org/10.3390/ani9030077;

24. Di Gerlando, R., Sardina, M. T., Tolone, M., Sutera, A. M., Mastrangelo, S., & Portolano, B.
(2019). Genome-wide detection of copy-number variations in local cattle breeds. Animal
Production Science, 59(5), 815–822. https://doi.org/10.1071/AN17603;

25. Di Gerlando, R., Sutera, A. M., Mastrangelo, S., Tolone, M., Portolano, B., Sottile, G.,
Bagnato, A., Strillacci, M. G., & Sardina, M. T. (2019). Genome-wide association study
between CNVs and milk production traits in Valle del Belice sheep. PLoS ONE, 14(4).
https://doi.org/10.1371/journal.pone.0215204;

26. Di Gerlando, R., Tolone, M., Sutera, A. M., Monteleone, G., Portolano, B., Sardina, M. T., &
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